1. Histologia

As moléculas de RNA em cada célula
contém informagGes sobre quais
genes sdo expressos. A secdo de
tecido é fotografada para recuperar
informacdes histoldgicas. Isso
permite ver onde uma célula ou um
grupo de células estd localizado no
contexto do tecido

5. Sintese de cDNA

A sintese de cDNA é realizada para
criar moléculas de DNA de cadeia
dupla estaveis. Isso é necessdrio
porque os hibridos de cDNA-RNA s3o
degradados rapidamente. Além disso,
é um passo necessario antes da
preparacdo de bibliotecas capazes de
sequéncia.
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2. Array

Contém uma variedade de sondas de captura
distinguiveis. As caudas Poly-T destas sondas
de captura podem ligar as caudas Poly-A das
moléculas de RNA. Os arrays sdo ordenados
como um tabuleiro de xadrez onde sondas
com o mesmo ID-Barcode estdo localizadas no
mesmo guadrado. Isso permite a
determinagdo de onde cada sonda de captura
e seu RNA vinculado foram originados.

6. Preparo de Bibliotecas

Os hibridos de cDNA-RNA s3o separados do
chip. Depois, a preparagdo da biblioteca é
realizada com estes. Isso significa que as
moléculas sdo modificadas de forma a
possibilitar a leitura das informagGes
codificadas usando um instrumento de

sequenciamento.

CELLS

TISSUE ® o

ID1 ID2 ID3

Al I

3. Fixa¢ao do tecido

O chip contém um quadro
visualmente detectavel que é
gravado junto com a segao de tecido.
Isso torna possivel sobrepor a
imagem do tecido celular e os dados
da expressdo génica em uma etapa
posterior.
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7. Sequencimento

As  bibliotecas criadas sdo
seqlienciadas. Desse modo,
informacgGes sobre qual gene o
RNA capturado estava codificando
e onde, no tecido, o RNA veio é
extraido. Esses dados sdo
armazenados e analisados na

nuvem.

4. Permeabilizacao

O tecido é permeabilizado com o nosso reagente
de permeabilizagdo, criando pequenos orificios
na membrana celular. As moléculas de RNA
podem sair das células através delas e se ligam as
sondas de captura adjacentes no chip. Assim, a
informacdo da expressao génica é capturada no
chip. As etapas a seguir sdo necessarias para
traduzir as informagdes armazenadas nas
moléculas de RNA capturadas como dados.

8. Visualizacao dos Dados

Na Jultima etapa, todas as informagGes coletadas
anteriormente sdo agrupadas e podem ser acessadas on-
line. Isso significa, na pratica, que vocé pode olhar para
uma imagem da sua se¢do de tecido e selecionar
diferentes areas no tecido. Vocé pode entdo determinar
quais genes s3o expressos nessas areas e em que
quantidade. Assim, vocé pode realizar analises novas e
abrangentes em apenas um Unico experimento.



